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Mejora el conocimiento acerca
de fa reparacion del ADN

> Fernando Moreno-Herrero, del Centro Nacional
de Biotecnologia, ha publicado en Molecular Cel
cbmo una pequefia secuencia de ADN permite a

¥ Redaccién

La informaci6én genética es-
t4 guardada de forma orde-
nada en los cromosomas,
pero la rotura de la doble
hélice puede convertirse en
uno de los sucesos més dafii-
nos para una célula. Este
problema, bastante frecuen-
te, requiere de la aparicién
de diversos sistemas celula-
res encargados de reparar el
dafio genético.

Fernando Moreno-Herre-
ro, del Centro Nacional de
Biotecnologia (CNB), ha es-
tudiado uno de estos siste-
mas, que se basa en el motor
molecular AddAB. La inten-
cién de su grupo es aportar
luces nuevas sobre determi-
nados mecanismos molecu-
lares que pueden estar invo-
lucrados en fenémenos tu-
morales. En colaboracién
con el laboratorio de Mark
Dillingham, en la Universi-
dad de Bristol (Inglaterra),
Moreno-Herrero ha publica-
do un trabajo en el que, em-
pleando técnicas que permi-
ten ver cémo trabaja de for-
ma individual cada enzima,
se ha podido descifrar el me-
canismo general por el que
la enzima AddAB es capaz
de procesar una molécula de
ADN que se ha roto con el
fin de repararla.

Estructura anillada

Tras una rotura de la doble
hélice, lo primero que ocu-
rre es la separacién de las
dos hebras en el punto en el
que se ha producido el cor-
te. A continuacion, una se-
rie de enzimas se encargan

la proteina AddAB separar las cadenas del ADN
para repararias. Se trata de un hallazgo clave
para el estudio de las helicasas.

Estructuras en forma de anillo generadas por AddAB.

de eliminar una de las cade-
nas, dejando asi en la zona
del corte tan sélo una de las
copias. Utilizando la micros-
copia de fuerzas atémicas,
los investigadores han de-
mostrado por primera vez

cémo una pequefia secuen-
cia de ADN se mantiene
unida a la proteina, mien-

tras ésta se desplaza gene-.

rando una estructura en for-
ma de anillo. Esta estructura
es esencial para mantener

las hebras separadas mien-
tras la proteina AddAB se
desplaza a lo largo del ADN.

Mecanismo complejo

Estos descubrimientos reve-
lan un nuevo concepto: el
grado de acoplamiento en-
tre translocacién y actividad
de las helicasas debe verse
como un factor complejo en
su funcionamiento. More-
no-Herrero sefiala, ademds,
que la comparacién con
otras helicasas sugiere que
el mecanismo utilizado por
AddAB, generando un anillo
de ADN de hebra sencilla,
es una estrategia de estas
proteinas para que translo-
cacié Ci6n de las

~cadenas de ADN se produz-
-can al mismo tiempo.

B (Molecular Cell 2011;
DOI:10.1016/j.molcel.2011.
04.012).
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